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CONCENTRACAO DE OXIGENIO E SUAS IMPLICACOES NA
ESTRUTURA E METABOLISMO BACTERIANO NO RESERVATORIO DE
SERRA DA MESA/GO

Alessandro Del’Duca, Dionéia Cesar & Fabio Roland

A composicdo da comunidade bacteriana e seu metabolismo tém papel fundamental na ciclagem da
matéria nos ecossistemas aquaticos. Técnicas como as hibridizagdes in situ fluorescentes (FISH)
permitem analisar a estrutura de comunidade bacteriana e seguir a dindmica espacial e temporal
destes microrganismos. O objetivo deste estudo foi determinar a distribuicdo das comunidades
bacterianas de acordo com a concentracdo de oxigénio. Amostras de agua foram coletas proximo a
barragem do reservatorio Serra da Mesa/GO em margo de 2004. Para cada uma das profundidades
(0, 6, 47, 107m) foram determinadas as densidades, producdo (leucina) e composi¢cdo de grupos
especificos de bactérias (FISH), além das concentragdes de nitrato, de amoénio e de oxigénio
dissolvido na dgua. Nesta ocasido, o reservatorio foi caracterizado de acordo com a concentracao de
oxigénio em uma camada Oxica (0-12m de profundidade), com uma camada de transic¢do (12-47m)
e outra anoxica (47-107m). A densidade de bactéria correlacionou diretamente com a concentragdo
de nitrato. A maior taxa de producdo foi observada na superficie, reduzindo na zona de transicéo.
Uma relacdo direta entre a densidade e producdo bacteriana foi observada, exceto em 12m de
profundidade. Nesta, apesar de maior nimero de bactérias, a producdo foi menor, sugerindo que
estas bactérias tem um crescimento mais lento nesta zona de transi¢do ou estariam inativas. A
analise da composicdo bacteriana os probes para alfa, beta, gama-proteobactérias e Cytophaga-
Flavobacter foi constatado o predominio de diferentes grupos ao longo do perfil de profundidade.
Na superficie foi encontrada uma maior propor¢do de alfa-proteobactérias; enquanto que na
profundidade 107m, apresentou maiores proporcfes de beta, gama-proteobactérias e Cytophaga-
Flavobacter, apontando a importancia destes grupos na degradacdo de matéria organica em
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